(タイトル)メタボローム解析による粗飼料および濃厚飼料多給与時のルーメン発酵産物比較
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【目的】
　反芻家畜は飼料を採食し、乳や肉を生産する産業動物である。反芻家畜のルーメンには微生物が生息し、宿主が採食した飼料を分解・発酵し、宿主に発酵産物を提供している。発酵産物には短鎖脂肪酸の他にも多様な物質が生成されており、家畜の栄養だけでなく、代謝、そして生産物に大きな影響を及ぼしている。
　乳や肉など反芻家畜生産物の機能性向上、飼料の違いによる畜産物の特質強化、あるいはルーメンの恒常性強化を図るためには、ルーメン微生物個々の機能性物質生産能力を明らかにするとともにルーメン発酵産物全体の物質同定についても技術蓄積していく必要がある。近年、網羅的な解析技術は機器の質量分解能向上を背景に発展してきており、ルーメン発酵産物、ヒト腸内物質、そして乳中成分についても、一部の既知物質については核磁気共鳴装置（NMR）やガスクロマトグラフィー質量分析（GC/MS/MS）などで定量分析できるようになってきた文書内の文献情報はこちらのように記載ください（Ametaj et al., 2010; Bainbridge et al., 2016; Matsumoto et al., 2012）。しかし、、、、
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【結果および考察】
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